Bir Transkripsiyon Faktoru icin DNA Baglanma Bolgelerinin Tahmini

|. Topal' , A. Kabakcioglu? ve L. Subasi’
stanbul Teknik Universitesi
’Koc Universites:i
topali@itu.edu.tr

Ozet Farkli modellerle SVM icin ROC Eg

skorlama

Bu calismada, fare sinir hicresinin gelisi- SVM 0,658 - 0.70 ROC Curves
minde rol oynayan NeuroD2 proteininin | oicr 10 -
hicre DNA'si lzerindeki baglanma bol- Rzgrs:: 0635 - 067 .
geleri yapay ogrenme teknikleriyle tahmin sion %
edilmistir. Bu amacla baglanma bolgelerine SGD 063 - 0.69 v 06-
dair deneysel veriler (Chip-Seq) ve bunlarla fE
. .UY . . ( .P q) MLP(10) 0.634 - 0.65 u 04-
eslestirdigimiz 15 oznitelik kullanmilmistir. Bu =
T _ ! o .~ ROC curve of class 0 (area = 0.69)
ikili siniflandirma probleminde makine 6gren- MLP(1000) 0.63 - 0.65 021 —— ROC curve of class 1 (area = 0 69)

. . .. 0 == micro-average ROC curve {area = 0.69)
Mmesli teknlklerl ||e bagarlm /065 olarak hesa— = ®  macro-average ROC curve {area = 0.69)
planmistir. lleri asamalarda basarimin farkl Y 02 0.4 0.6 0.8 10

. . - . False Positive Rate

mimariler kullanilarak optimizasyonu ve op-

tlmal.p.erf?rmans ver.er? smlruaglnln paran.1.e— Oznitelik Analizi

trelerinin incelenmesi ile baglanmada kritik

onemi olan biyolojik faktorlerin belirlenmesi

planlanmistir.

Histogramdan goriilecegi gibi dengeli sette . . S
© . ol S ° SVM icin Egitim

6 farkli histon baglanma egilimi verisinin
birinden hic katki gelmemektedir. TSSup-
stream oznitelgi veriden cikarilarak yapilan

Oznitelikler

hesaplarda modeller baglanma bolgelerini .
ogrenememis, histogramdan da anlasilacag ™
“145FVU Eief_,__buzn't.el'k one cikmistir. 062

-145FVU
-10211L Histon baglanma egilimi
-676DBG
-875CQU
-152TUF

Adenine
Thymine Nikleotit
Guanine
Cytosine

o
U
w

Test seti uzerinde basarim
o
o
o

0.58 A

0.57 A

0.56 A ‘

0 2500 5000 7500 10000 12500 15000 17500 20000
Egitim seti buyuklugu

TSSupstream  Transkripsiyon baslama bolge-
sine yakinhk

CDS Kodlama bolgesi
INTRON Kodlamaya katilmayan kisim D l; = Referans B.Alipanahi, A. Delong, M.T. Weirauch and
engell sette 0z .
) - B. J. Frey, Nat. Biotechnol. 33, 831-838 (2015).
UTR5 Genin ba§' daglllml https://www.nih.gov/
UTR3 Genin sonu

ND2 Hedef protein

B ND2 baglanmayan
 ND2 baglanan

1750000 +

1500000 -

1250000 A

1000000 A

16 x 195471971 buyikliginde BitArray

ND2 proteininin baglandigi bolgeler tim veri
icinde %1'e denk geldigi icin dncelikle dengeli 500000

750000 A

bir set olusturuldu.

250000 -

Verileri treten Doc.Dr. Giilayse
Ince Dunn’a katkilarindan dolayi

tesekkiir ederiz.




